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INFORMA

Adquisicion de paquete de software para secuenciacion de-novo de
secuencias peptidicas

La Unidad de Protedmica del Servicio Central de Apoyo a la Investigacion (SCAI) de la UCO ha incorporado
un paquete de software para secuenciacion de-novo de secuencias peptidicas con cargo al proyecto
EQC2018-005166-P concedido por el Ministerio de Ciencia, Innovacion y Universidades a través del
Subprograma Estatal de Infraestructuras de Investigacion y Equipamiento Cientifico-Técnico (convocatoria
2018), cofinanciado por la Agencia Estatal de Investigacion (AEl) y el Fondo Europeo de Desarrollo
Regional (FEDER), cuyo Responsable Cientifico es el investigador Francisco José Urbano Navarro.

OBJETIVO y FUNCIONALIDAD DEL EQUIPAMIENTO ADQUIRIDO

Caracteristicas del equipamiento adquirido.

Software de analisis por secuenciacion de novo de datos protedmicos adquiridos en instrumentos de LCMS.
Andlisis cualitativos y cuantitativos y andlisis de modificaciones postraduccionales.

Valor afiadido e impacto cientifico-tecnolégico de la adquisicion

Ideal para la aplicacion en organismos no modelo como son las especies de interés agronomico. Permite
caracterizar nuevas secuencias de péptidos para mejorar las identificaciones proteicas en especies de
interés agronémico.

Técnicas o investigaciones que el equipo permitird desarrollar o abordar.

Identificacion de nuevos polimorfismos en secuencias proteicas y modificaciones postraduccionales por
secuenciacion de novo. Andlisis cualitativos y cuantitativos "label-based" y "label-free" de proteomas de
especies no modelo.

Equipo responsable y potencial de utilizacién por parte de otros grupos de investigacion.

El software se gestiona desde las Unidades de Protedmica y Bioinformatica del Servicio Central de Apoyo
a la Investigacion (SCAI) y se encuentra disponible para investigadores tanto de la propio UCO como de
OPIs y empresas privadas que lo soliciten.



http://www.uco.es/investigacion/portal/scai
http://www.uco.es/investigacion/portal/proteomica#personal
http://www.uco.es/investigacion/portal/bioinformatica#personal
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